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研究方向： 
围绕“作物种质资源的遗传基础与创新、育种目标性状基因与基因组分析、育种新方

法与新品种选育”的研究目标，主要开展以下两方面研究： 
(1) 玉米真菌病害（茎腐病、穗粒腐病、瘤黑粉病等）抗性种质资源鉴定和利用、抗

病遗传基础解析、抗性 QTL 和基因克隆及抗性机制和调控网络解析。 
(2) 玉米-微生物互作的功能基因组学（转录组、蛋白组、代谢组、微生物组等）。 

 
热忱欢迎具有作物分子遗传育种、作物功能基因组学、植物病理学、生化化学与分子

生物学研究背景的同学报考本课题组博士和硕士研究生！ 
  

教育经历: 

2000 年至 2003 年  日本北海道大学农学研究科，博士研究生 
1995 年至 1998 年  南京农业大学农学系，硕士研究生  
1986 年至 1990 年  安徽师范大学生物系，本科 
 
工作经历: 

2013 年 4 月-至今  南京农业大学农学院，教授、博士生导师 
2012 年至 2013 年  美国德克萨斯农工大学，助理研究科学家 
2004 年至 2011 年  美国德克萨斯农工大学，博士后  
1995 年至 2000 年  安徽农业技术师范学院，讲师 
1990 年至 1995 年  安徽农业技术师范学院，助教 
 
科研项目： 
（1）国家重点研究计划“十三五小麦等作物功能基因组研究与应用”课题 2“玉米抗

逆、高效性状的功能基因组与调控网络”（2016YFD0101002）（子任务，主持） 
（2）国家自然科学基金面上项目“玉米钙依赖蛋白激酶 CDPKs 参与诱导系统性抗性

ISR 防御禾谷镰孢菌茎腐病的功能和机制研究”（31671702）（主持） 
（3）国家自然科学基金面上项目“玉米 9-oxylipins 途径介导禾谷镰孢菌茎腐病抗性

的机制及调控网络解析”（31471508）（主持） 
（4）江苏省自然科学基金面上项目（BK20141370）（主持） 
（5）人力资源与社会保障部“留学人员科技活动择优资助项目”（G0201500090）（主

持） 
（6）教育部留学回国人员科研启动基金（教外司留【2014】1685 号）（主持） 
（7）高校基本科研业务费项目（主持） 
（8）南京农业大学人才引进项目（主持） 
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