
 

亓增军，博士、教授。长期从事小麦染色体工程和种质创新研究。近年来重点开展了染色体

鉴定与化学诱变新技术研究。2013 年成功将广泛应用的重复序列 pSc119.2 和 pAs1 开发成 8

个 56-59 nt 的单链寡核苷酸（oligonucleotide）探针，分别编号为 pSc119.2-1 ~ 2 和 pAs1-1 ~ 

6，用于替代传统的质粒探针；目前，已经成功开发了一批高效的寡核苷酸探针（套）及利

用寡核苷酸染液鉴定染色体的方法，为小麦、大麦、玉米和花生染色体工程提供了简单、经

济和高效的工具；建立了利用 zebularine 诱致小黑麦染色体变异的方法；育成一批小麦-百萨

偃麦草、小麦-荆州黑麦异染色体系和小黑麦非整倍体，区段定位了 4 个外源有益基因；相

关研究发表 SCI 论文 11 篇、会议摘要 8 篇，获得授权专利 3 项、申请 3 项，主持或参加完

成国家或省部级课题 4 项。曾获 2011 年和 2016 年校级教学成果一等奖（均为第 3 位）、江

苏省高等学校优秀多媒体教学课件遴选二等奖（第 5 位）和 2012 年国家技术发明二等奖（第

28 位，二级证书）；培养毕业研究生 24 名，其中 2 人分别获 2011 年江苏省优秀硕士学位论

文和 2016 年校级优秀硕士学位论文。 
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